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ATCATGTCTCCCGACGGGAATAATACTGTCAATGAA [GACCGGTTTGTTGTCGGCCCAGTCGGGCGCCCGAT

Ci 7‘/7’! )12/ 1 [CGGCAATAATCGCTCGTACATTTCCGTCGAGTCCAG [TGCTGGACTCGACGGAAATGTACGAGCGATTATTG | 109 D 59.1 0| 39.9 0 H A|[H|A
ICAATCGGGCGCCCGACTGGGCCGACAAC CCGTTCATTGACAGTATTATTCCCGTCGGG
ATCCGTAGTTAGCTTGGGCCTTTGGTGCACGTACAA [CGAATCTATGCACTTTTGTTCTCACCTTCCCGCGCC

. )= 9 |GCGCGACTATAATAATGCTTTTGCCCTTACGGGCAT [TGCTAAGTGTACGTTTCTAGCGCTATAAGGGCCCA |gg9l g

c2 7v jJ a2 ATAGATCGCTCGTACGCTCATCATCTGC CGTGTTCCGATCTGTACACTGAAACGGGG 0 832.3 888.1 795.3 A H|H|H
ACAGGGTCCACAAGGTGAGAGCGAGTTAGATACGAC|TCATAGCATACGTTGCTTGATGGACGCCATCAAAG

C1 7‘/7" )32/ 3 [CTATATAGTGTAGGGGCTATTTGCCATAGTAAAATGC|GTCAGTGTAGATCCCAGGATTCGAGCCGATTAAAA |999) A 275 0 13.3| 399 H A | H|H
TCAGCACGCAGGTT GGGTTACTCGGTAACCTCGCATGAGTCCCC
ACAGGGTCCACAAGGTGAGAGCGAGTTAGATACGAC|TCATAGCATACGTTGCTTGATGGACGCCATCAAAG

Cc2 7‘/7’! |)12/4 CTATATAGTCTGGGGGCTATTTGCCATAGTAAAATGC|GTCACTGTAGATCCCACGATTCGAGCCGATTAAAA | 999 A 0 27.6 0| 353 A H|A|H
TCAGCACGCAGGTT GGGTTACTCGGTAACCTCGCATGAGTCCCC
GCCTAGTTCGTCCGATTGTGCAAGTTCGTTCAGGTT [ACTCTGCTTTAGCTCACAGATTCAGCATTGCTGGCA

ALL 7>j' |J12/5 [TTTTAATAGTGCCTAACCAGTTACTAAATGAGTGTAT [TGGGGGCATAGGCCGGGCTTTAACGTTCATACACT | 137 C 305/ 183 154/ 297 H H HI|H
GAACGTTAAAGCCCGGCCTATGCCCCC CATTTAGTAACTGGTTAGGCACTATTAAAAA
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ACAGGGTCCACAAGGTGAGAGCGAGTTAGATACGACCT [TCATAGCATACGTTGCTTGATGGACGCCATCAAAGGTCA
Cl1 | Z>F1)a/1 |ATATAGTCTAGGGGCTATTTGCCATAGTAAAATGCTCA |CTGTAGATCCCACGATTCGAGCCGATTAAAAGGGTTACT| 999 | A | P, F1)as/5
GCACGCAGGTT CGGTAACCTCGCATGAGTCCCC
ACAGGGTCCACAAGGTGAGAGCGAGTTAGATACGACCT [TCATAGCATACGTTGCTTGATGGACGCCATCAAAGGTCA
c2| 7o J12/5 |ATATAGTCTGGGGGCTATTTGCCATAGTAAAATGCTCA |GCTGTAGATGCCAGGATTGGAGGCGATTAAAAGGGTTACT| 999 | A T Ja 1
GCACGCAGGTT CGGTAACCTCGCATGAGTCCCC
GGATTTTATTGTGAATAGAAAAAAAAATGAATGAAATGG [AATTATAGAAGTTAGTTTTAATATAAGGTAAAAAATAATG
C2 7> jl J :>3 AAAAGAAATGTTGTGTGGGAAAATAATGGTAATAAGTAGIAAGTATATGATTTGAAATAAAAATTAGAATGATGAAAAT | 999 | A 7>j| J :‘/6
GATGGTAATGTTAATAATGGGA AAAAAAAAAAAGTTAGTTATA
GGATTTTATTGTGAATAGAAAAAAAAATGAATGAAATGG |AATTATATAAGTTAGTTTTAATATAAGGTAAAAAATAATG
C1 7> j | J = | >6 AAAAGAAATGTTGTGTGGGAAAATAATGGTAATAAGTAG|AAGTATATGATTTGAAATAAAAATTAGAATGATGAAAAT | 999 | A 7>j| J | ‘/3
GATGGTAATGTTAATAATGGGA AAAAAAAAAAAGTTAGTTATA
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ATCATGTCTCCCGACGGGAATAATACTGTCAATG[GACCGGTTTGTTGTCGGCCCAGTCGaacacecaA | Chr Chr Chr Chr
7>jl} 1> 1 |AACGGCAATAATCGCTCGTACATTTCCGTCGAGT [TTGCTGGACTCGACGGAAATGTACGAGCGATTATT 43,216,785 4 334562 4 16,339,644 4 19,715592 5
CCAGGAATCGGGCGCCGGAGTGGGCCGAGAAC |GCCGTTCATTGAGAGTATTATTGGCGTCGGG 01 07 12 06
ATCCGTAGTTAGCTTGGGCCTTTGGTGCACGTAC|CGAATCTATGCACTTTTGTTCTCACCTTCccacae | Chr Chr Chr Chr
7‘/7’” 71> 2 |AAGCGCGACTATAATAATGCTTTTGCCCTTACGG|CTGCTAAGTGTACGTTTCTAGCGCTATAAGGGCCC 1,155,876] 1 25,516,783 2 14,005,983 2 26,208,751 2
GCATATAGATCGGTCGTAGGGTGATCATCTGG ~ |AGGTGTTCCGATGTGTAGACTGAAAGGGGG 02 12 10 01
ACAGGGTCCACAAGGTGAGAGCGAGTTAGATAC [TCATAGCATACGTTGCTTGATGGACGCCATCAAAG | Chr Chr Chr Chr
7 2 F1) 112 3|GACCTATATAGTCTAGGGGCTATTTGCCATAGTA [GTCAGTGTAGATCCCACGATTCGAGCCGATTAARA 613,758 1 616,789 1 617,946) 2 11,003,782 3
AAATGGTCAGGACGCAGGTT GGGTTACTCGGTAACCTCGCATGAGTGCCG 03 03 08 05
ACAGGGTCGACAAGGTGAGAGCGAGTTAGATAG [TCATAGCATAGGTTGCTTGATGGAGGCCATCAAAG
FT |) T12/4 |GACCTATATAGTCTGGGGGCTATTTGCCATAGTA GTCACTGTAGATCCCACGATTCGAGCCGATTAARA | —
AAATGCTGAGCAGGCAGGTT GGGTTACTCGGTAAGCTCGGATGAGTGCCG
GCCTAGTTCGTCCGATTGTGCAAGTTCGTTCAGGIACTCTGCTTTAGCTCACAGATTCAGCATTGCTaaS | Chr
T‘le ):‘/5 TTTTTTAATAGTGCCTAACCAGTTACTAAATGAG |ATGGGGGCATAGGCCGGGCTTTAACGTTCATACAC 9994255 O
TGTATGAAGGTTAAAGGGGGGGCTATGGCCGG  [TGATTTAGTAAGTGGTTAGGCAGTATTAAAAA 05
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