pEX-K4 vector map, multiple cloning site and full sequence
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GGAGCAGACAAGCCCGT CAGCGCGCGT CAGCGEGT GT TGECGEGET GTCGEGEEC
TGGCTTAACTATGCGGCATCAGAGCAGATTGTACTGAGAGTGCACcaat t gGT
CGACct cgagTTAATTAACGTA>your _gene>GTIGEECGATCEC ct agaGC
TAGCgaat t c CTGTGTGAAATTGT TATCCGCTCACAATTCCACACAACATACG
AGCCGGAAGCATAAAGT GTAAAGCCTG

Start point: gene insertion site
(G of GTGG 3’ of “your gene” is bp no. 1)
Mul tiple Coning Site: bases 2478-30
| ac Pronoter: bases 28-143
pUC ori gi n: bases 404-1023
Kananyci n resi stance ORF:. bases 1309-2103
pEX- For prim ng site: bases 2380-2400
pEX- Rev primng site: bases 75-100



Ful | Sequence of pEX-K4 (2507 bp)

(1)

helvzlel=Nigtgggcgatcgctctagagctagcgaattectgtgtgaaattgttatccgcet

ttccacacaacatacgagccggaagcataaagtgtaaagcctggggtgect
acattaattgcgttgcgctcactgcccgctttccagtcgggaaacctgtcg
aatcggccaacgcgcggggagaggceggtttgegtattgggegctcttcege
cgctgcgeteggtegttcggetgcggegageggtatcagetcactcaaagg

acagaatcaggggataacgcaggaaagaacatgtgagcaaaaggccagcaa

aaaggccgcgttgctggegtttttccataggctcecgeccccctgacgagea
caagtcagaggtggcgaaacccgacaggactataaagataccaggcegtttc
gtgcgctctectgttccgaccetgecgcettaccggatacctgtecgecttt
ggcgctttctcatagctcacgetgtaggtatctcagttcggtgtaggtegt
gtgtgcacgaaccccccgttcagcccgaccgcetgegecttatccggtaact
ccggtaagacacgacttatcgccactggcagcagcecactggtaacaggatt
aggcggtgctacagagttcttgaagtggtggcectaactacggctacactag
tctgcgetctgctgaagecagttaccttcggaaaaagagttggtagctctt
accgctggtagcggtggtttttttgtttgcaagcagcagattacgcgcaga
agatcctttgatcttttctacggggtctgacgctcagtggaacgaaaactc
tcatgagattatcaaaaaggatcttcacctagatccttttaaattaaaaat
taaagtatatatgagtaaaaatattccggaattgccagctggggcgeccte
cctgcaaagtaaactggatggctttcttgccgccaaggatctgatggegea
caagagacaggatgaggatcgtttcgcatgattgaacaagatggattgcac
ttgggtggagaggctattcggctatgactgggcacaacagacaatcggctg
tccggctgtcagcgcaggggegeccggttctttttgtcaagaccgacctgt
ctgcaggacgaggcagcgcggctatcgtggctggecacgacgggcegttect
cgttgtcactgaagcgggaagggactggctgctattgggcgaagtgecggg
cccaccttgctcctgccgagaaagtatccatcatggctgatgcaatgegge
ccggctacctgeccattcgaccaccaagcgaaacatcgcatcgagegagea
cggtcttgtcgatcaggatgatctggacgaagagcatcaggggctegegec
ggctcaaggcgegceatgccecgacggecgaggatctegtegtgacceatggeg
atcatggtggaaaatggccgcttttctggattcatcgactgtggceggctg
tcaggacatagcgttggctacccgtgatattgctgaagagcettggcggega
tcgtgctttacggtatcgccgeteccgattcgcagegeategecttctate
ttctgaaccggtaatattattgaagcatttatcagggttattgtctcatga
tgtatttagaaaaataaacaaataggggttccgcgceacatttccccgaaaa
agaaaccattattatcatgacattaacctataaaaataggcgtatcacgag
gtttcggtgatgacggtgaaaacctctgacacatgcagctcccggagacgg
gcggatgccgggagcagacaagceccgtcagggegegtcagegggtgttgge
taactatgcggcatcagagcagattgtactgagagtgcaccaattggtcga
ta (2507)

cacaa
aatgagtgagctaactc
tgccagctgcattaatg
ttcctcgetcactgact
cggtaatacggttatcc
aaggccaggaaccgtaa
tcacaaaaatcgacgct
cccctggaagceteccte
ctcccttcgggaagegt
tcgctccaagcetgggct
atcgtcttgagtccaac
agcagagcgaggtatgt
aagaacagtatttggta
gatccggcaaacaaacc
aaaaaaggatctcaaga
acgttaagggattttgg
gaagttttaaatcaatc
tggtaaggttgggaagc
ggggatcaagatctgat
gcaggttctccggecge
ctctgatgccgecgtgt
ccggtgecctgaatgaa
tgcgcagcetgtgetcga
gcaggatctcctgtcat
ggctgcatacgcttgat
cgtactcggatggaagc
agccgaactgttcgeca
atgcctgcttgccgaat
ggtgtggcggaccgcta
atgggctgaccgcttce
gccttcttgacgagttc
gcggatacatatttgaa
gtgccacctgacgtcta
gccctttcgtetcgege
tcacagcttgtctgtaa

gggtgtcggggctggcet
cctcgagttaattaacg



